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Introducción 

Estudio de su variabilidad genética 

Genoma nuclear  Genoma mitocondrial 

↓ Poblaciones 

↓ Ejemplares / Población 

 1 marcador 



Objetivos 

OBJETIVO GENERAL: Análisis genético exhaustivo 

• Estudio filogeográfico. 

 

• Técnica molecular sencilla para la caracterización de los 

ejemplares. 

 

Conservación 



24 muestras de poblaciones españolas 

Material 

↑ Poblaciones 
↑ Ejemplares / población 

mtDNA: 250 ejemplares 
SSR: 394 ejemplares 

mtDNA: DNA mitocondrial 
SSR: microsatélites nucleares  



Variabilidad y estructura genética 

16S 

COI 

3’ 5’ 

4 SNPs 4 SNPs 

5’ 3’ 

4 SNPs 7 SNPs 

SNP: Single Nucleotide Polymorphism 



Extracción Restricción 

Electroforesis 

RFLP (Restriction Fragment Length Polymorphism) 



PCR - RFLP 



PCR COI Extracción 

HpaI CviAII 

Centro Norte C D A B 

Centro Norte 

500 pb 500 pb 

Centro Norte CD C D A B CD 

PCR - RFLP 

CD: Control de digestión. 
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PCR - RFLP 
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